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Ricercatrice presso l’Istituto Superiore di Sanità 
Nel corso di questi anni sviluppa e applica strumenti di biologia computazionale per lo studio di dati 
“-omici” con interesse in ambito biomedico.  In tale ambito, prosegue gli studi delle proprietà 
linguistico-composizionali dei genomi eucariotici, l’analisi delle sequenze proteiche e delle regioni 
non codificanti in P. falciparum; lo sviluppo di metodi computazionali predittivi specifici per i 
genomi dei parassiti malarici; l’analisi di dati di spettrometria di massa. Fornisce il supporto 
bioinformatico per l’analisi dei dati a diversi gruppi sperimentali. 
L’attività di ricerca di analisi dei genomi eucariotici è stata finanziata da progetti di cui è stata 
Responsabile di Unità Operativa. L’attività di ricerca sui parassiti malarici è stata a lungo supportata 
dai progetti internazionali e nazionali. Nell’ambito dello sviluppo di approcci multidisciplinari alla 
ricerca e alla “integrazione dei dati” partecipa come Responsabile di Unità Operativa al Progetto 
INFN “Discosyn”. 
Contribuisce a organizzare presso l’Istituto Superiore di Sanità il Corso di Bioinformatica per gli 
studenti PhD del progetto BioMalPar, il Convegno dedicato all’ applicazione nella ricerca biomedica 
di metodi di proteomica e il Meeting Finale del Progetto Europeo MEPHITIS. E’parte del comitato 
scientifico dei meeting in Bioinformatica ECCB’08 e BITS2014. 
Nell’ambito della sua partecipazione ai progetti europei in ricerca sulla malaria contribuisce come 
docente al corso del programma PhD di BioMalPar e come Keynote speaker nella sessione System 
Biology della 7th Annual Biomalpar Conference on the Biology and Pathology of the Malaria
Parasite. Viene chiamata dalla Accademia Nazionale delle Scienze detta dei XL a svolgere una 
lezione rivolta ai professori di scuola media superiore sulla evoluzione della ricerca nello studio del 
DNA. 
In questi anni è supervisore della tesi di dottorato del Dr. Emanuele Bultrini con argomento l’analisi 
della composizione in oligonucleotidi di diversi genomi eucariotici allo scopo di derivare di definire 
un set di parametri utili alla possibile identificazione di regioni regolative. Questo studio è stato 
preliminare per la messa a punto di un metodo predittivo per l’identificazione delle regioni promotore 
nel genoma di P. falciparum, metodo che è l’oggetto principale della tesi di PhD EMBL del Dr. 
Kevin Brick. Nell’ambito dell’analisi dei dati di proteomica ha seguito il Dr. Vincenzo Cusumano 
nella tesi di laurea magistrale in cui è stata presentata la messa a punto di una pipeline per l’analisi di 
dati di proteomica quantitativa “label free” di microdomini di membrana nei parassiti malarici. 
Sempre riguardo questa attività di ricerca ha supervisionato la tesi di PhD internazionale della Dr.ssa 
Gabriella Sferra in cui viene utilizzato un approccio di “system biology”, basato sulla ricostruzione di 
reti di interazione proteina-proteina, per lo studio della dinamica di questi compartimenti cellulari nel 
corso dello sviluppo del parassita. Nel 2021 risulta vincitrice del bando della Regione Lazio 
“Intervento per il rafforzamento della ricerca e innovazione nel Lazio – incentivi per i dottorati di 
innovazione per le imprese e per la PA” per il co-finanziamento di borsa di dottorato (Scuola di 
dottorato in Biochimica- Docente di riferimento Prof. Beatrice Vallone) assegnata alla Dr.ssa Laura 
Megliorini per lo svolgimento del progetto attualmente in corso “Sviluppo di una piattaforma di 
integrazione di dati “multi-omici” per l'inferenza di reti di interazioni molecolari tra patogeno e 
cellula "target". Infine ha ospitato alcuni studenti tirocinanti del Master in Bioinformatica della 
Università “Sapienza”. 
Sviluppa un nuovo metodo di “phylogenetic profiling” basato sulla “distance correlation” che viene 
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applicato ai dati genomici di P. falciparum per la predizione di una rete bayesiana di interazioni 
proteina-proteina. In collaborazione con gruppi sperimentali dell’Istituto contribuisce a sviluppare 
una procedura originale che attraverso un approccio integrato dei dati consenta l’analisi dei 
microdomini di membrana; collabora con gruppi di ricerca dell’Istituto Superiore di Sanità per 
l’analisi statistica e bioinformatica dei dati sperimentali e per l’analisi filogenetica dei virus HIV-1 in 
un campione della popolazione carceraria italiana.  
E’membro del comitato scientifico per il Meeting Annuale del Network Italiano sulla Malaria presso 
l’Istituto Superiore di Sanità. 
Nell’ambito degli approcci multidisciplinari e integrati per l’attività di ricerca partecipa come 
Responsabile di Unità Operativa al progetto INFN “ENESMA”. 

 

Ricercatrice a contratto presso l’Istituto Superiore di Sanità presso il Laboratorio di biologia Cellulare 
Durante questo periodo si occupa dello studio delle proprietà statistico/linguistiche dei genomi 
eucariotici. In particolare, analizza la distribuzione di oligonucleotidi nel genoma di Caenhorabditis 
elegans e si occupa dello studio evolutivo dei genomi di Plasmodium attraverso l’analisi e il 
confronto delle sequenze delle diverse regioni (codificanti, introniche e intergeniche). Collabora con i 
colleghi sperimentali allo studio del gene della γ-glutamilcisteina sintetasi in due specie di parassiti 
malarici. 
 
Ricercatrice presso l’Istituto di Ricerche di Biologia Molecolare (IRBM) Piero Angeletti di  
Pomezia.   
Collabora con i gruppi coinvolti nello sviluppo di “combinatorial libraries” contribuendo a elaborare 
un software per la mappatura di epitopi conformazionali sulla superfice di proteine di struttura nota e 
alla creazione di un database dedicato. Entrambi gli strumenti sono stati poi utilizzati per la gestione 
dei dati teorici (epitopi predetti) e il loro confronto con i risultati sperimentali. Elabora un modello 
strutturale della proteasi di HCV contribuendo alla comprensione del meccanismo di riconoscimento 
enzima-substrato e quindi alla identificazione sperimentale del sito di taglio nella poliproteina del 
virus. In collaborazione con l’Università il Milano conduce un’analisi della variabilità di sequenza 
nella famiglia delle lipasi in Candida rugosa identificando gli amino acidi coinvolti nella specificità 
per il substrato. Collabora con il Laboratorio di Ultrastrutture e il Laboratorio di Biologia Cellulare 
dell’Istituto Superiore di Sanità per l’analisi della sequenza del gene cnf1 da isolati tossicogenici di E. 
coli.Come componente dell’Unità di Bioinformatica contribuisce all’organizzazione di un corso 
internazionale sulla predizione di struttura delle proteine, assistendo gli studenti nell’utilizzo degli 
strumenti computazionali adottati all’epoca per la costruzione di modelli proteici 3D. E’docente per 
due anni di seguito (1994-95) della Scuola Nazionale di Scienza delle Proteina. 
 
Borsista presso l’Istituto di Ricerche di Biologia Molecolare (IRBM) Piero Angeletti di  
Pomezia (Unità di Bioinformatica).  
Acquisisce competenze nello studio della struttura tridimensionale delle proteine, in particolare del 
“molecular modelling” e della biologia computazionale strutturale. Contribuisce a elaborare un 
modello strutturale della lipasi di Candida cylindracea nell’ambito di una collaborazione con 
l’Università il Milano.  
 
Borsista CNR presso Centro Studi sui Mitocondri e Metabolismo Energetico a Bari.  
In questo periodo sviluppa un metodo per l’interrogazione di banche dati allo scopo di individuare 
similarità tra sequenze codificanti e contribuisce a sviluppare un modello matematico del “turnover” 
del DNA telomerico in Plasmodium berghei. 
 

Ospite Laboratorio di Biologia Cellulare dell’Istituto Superiore di Sanità nel reparto di  
Biofisica Molecolare. Dal 1/10/1989 al 1/05/1989 è ricercatore a contratto nell’ambito del  
progetto CEE “Molecular Biology of Malaria Parasites”. 
Durante questo periodo la sua attività di ricerca si concentra sullo studio dell’organizzazione dei 
genomi eucariotici. In questo ambito, sviluppa e applica metodi computazionali per l’analisi delle 
regioni con sequenze nucleotidiche ripetitive con particolare riferimento ai genomi dei parassiti 
malarici.  
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