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Studi e Formazione
Universita degli Studi di Roma Tor Vergata. Dottorato in biologia cellulare e
molecolare — Bioinformatica, attualmente sto terminando il dottorato presso il gruppo

di ricerca della prof.ssa Manuela Helmer-Citterich ed in collaborazione con il dott.
Federico Cremisi della Scuola Normale Superiore di Pisa.

Universita degli Studi di Pisa. SISS, Conseguita una doppia abilitazione per
I’insegnamento delle scienze naturali nella secondaria di secondo grado e per le scienze
naturali e matematica nella secondaria di primo grado.

Scuola Normale Superiore di Pisa. Diploma conseguito per la classe di scienze,
votazione finale 70/70 e lode.

Universita degli Studi di Pisa. Laurea in scienze biologiche (indirizzo biologico-
molecolare), votazione finale 110/110 e lode. Essendomi appassionata anche per I'in-
formatica, ho sostituito due esami di indirizzo con due del corso di laurea relativo e
ho avuto modo di sviluppare una tesi di laurea presso il Centro Interdipartimentale di
Ricerca di Genetica Molecolare e Clinica di Pisa, focalizzata sullo sviluppo ed impiego
di strumenti informatici per I’'analisi di dati.

IPSIA “A. G. Marchesini” di Torino. Diploma di tecnico di laboratorio chimico
biologico, votazione finale di 60/60.

Durante il quarto anno ho partecipato ad uno scambio con I’Australia (offerto da Intercultura)
durato sei mesi.

Corsi
Reinforcement learning. Online per Covid, Corso per il Dottorato in Matematica,

Informatica e Statistica tenuto dall’Universita di Firenze, Universita di Perugia, INdAAM
— Corso attivato per il curriculum in matematica Durata: 30 ore.

Application for RNA-Sequence Analysis. Hinxton, Cambridgeshire, Tenuto da
EMBL-EBI. Durata: 5 giorni.

Epigenetics: on the top of genetics. Udine, Tenuto dall’Istituto di Genomica
Applicata. Durata: 4 giorni.

An introduction to Deep Learning. Pisa, Corso per il Dottorato in Informatica
tenuto dall’Universita di Pisa. Durata: 5 giorni.

Advanced Neurogenomics. Pisa, Corso per il Perfezionamento in Neuroscienze
tenuto dalla Scuola Normale Superiore di Pisa. Durata: 40 ore.

Convegni

Statistical Methods for Post Genomic Data. Parigi.

ENCODE 2020 Research Applications and Users Meeting. Virtual.
EMBL Symposium: The Complex Life of RNA. Virtual.

From Functional Genomics to Systems Biology. Virtual.
Con presentazione del poster “COTAN: a new tool for scRNA-seq data analysis”

BITS 2018. Torino.

Ottenuto un travel grant per la presentazione di un poster dal titolo In silico evaluation of
post-transcriptional control in neural development

From Functional Genomics to systems biology. Heidemberg.

Ottenuto un travel grant per la presentazione di un poster dal titolo Computational method
for post transcriptional control evaluation

Bioinformatiha6. Pisa.

Titolo del talk: In silico evaluation of post transcriptional control
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Attivita di ricerca e pubblicazioni

I miei primi lavori di ricerca sono relativi al lavoro di tesi magistrale: la tesi[1] e 'articolo
derivante da essa|2].

SNP e Microarray. Strategie di Disegno Sperimentale e di Analisi dei Dati.
Galfre, S.G. , 2004.

TAMGeS: a Three-array Method for Genotyping of SNPs by a dual-colour
approach.. CozzA, A. ; MORANDIN, F. ; GALFRE, S.G. ; MARIOTTI, V. ; MARANGONI,
R. ; PELLEGRINI, S.:, In: BMC Genomics 9 (2007), Jan, S. 8:10.

Dopo la laurea ho temporaneamente dovuto interropere il lavoro di ricerca che ho avuto
la possibilita di riprendere con il dottorato.

Attualmente sto lavorando su due progetti distinti.

Il primo é relativo all’analisi di bulk RNA-seq data per valutare il possibile coinvolgi-
mento di un controllo post-trascrizionale durante lo sviluppo embrionale del sistema
nervoso. Il tutto & basato sullo studio della stabilia degli mRNA deducibile dall’analisi
ed il confronto dei reads che mappano su regioni introniche ed esoniche[5].

Il secondo progetto ¢ incentrato sullo sviluppo di un nuovo approccio all’analisi di dati
di single cell RNA-seq per studiare specificatamente 1’espressione concomitante di due
geni, o la loro tendenza ad essere espressi da popoazioni cellulari distinte[3,4,5].

COTAN: Co-expression Table Analysis for scRNA-seq data.. GALFRE,
Silvia G. ; MORANDIN, Francesco ; PIETROSANTO, Marco ; CREMISI, Federico ;
HELMER-CITTERICH, Manuela, In: bioRxiv (2020).

A mathematical framework for raw counts of single-cell RN A-seq data ana-
lysis. GALFRE, Silvia G. ; MORANDIN, Francesco, In: arXiv preprint arXiv:2002.02953
(2020).

An Eutherian-Specific microRNA Controls the Translation of Satb2 in
a Model of Cortical Differentiation. M. Martins, S. Galfré, M. Terrigno, L.
Pandolfini, I. Appolloni, K. Dunville, A. Marranci, M. Rizzo, A. Mercatanti, L. Poliseno,
F. Morandin, M. Pietrosanto, M. Helmer-Citterich, P. Malatesta, R. Vignali, F. Cremisi,
In: bioRziv (2020).

Esperienza professionale

Docente di scuola secondaria.

Ho insegnato sia nella scuola secondaria di primo grado sia in quella di secondo grado in cui
sono entrata in ruolo nel 2015. In questi anni ho potuto utilizzare le mie competenze in lingua
inglese per insegnare utilizzando la metodologia CLIL. Per il Liceo Scientifico Buonarroti di
Pisa ho tenuto lezioni di biotecnologia in particolare su CRISP-Cas9 in preparazione all’esame
di maturita. Durate gli anni di docenza ho avuto modo di seguire corsi e master di didattica e
ho potuto sperimentare metodologie di flipped classroom e cooperative learning ottenendo un
buon coinvolgimento dei discenti ed interessanti risultati.

Responsabile marketing tecnico, Davines SpA., Parma.

Mansioni molto sfaccettate che comprendevano tra le altre cose: la stesura e revisione di
manuali tecnici sia in lingua italiana sia inglese; I’eleborazione, ’aggiornamento e il controllo
dei testi tecnici dei packaging; ’organizzazione e lo svolgimento di compiti didattici e compiti
di interfaccia tra il personale di laboratorio, i tecnici ed il marketing; la gestione e le analisi
dei panel test sui prodotti.

Tecnico di laboratorio, IRBM di Pomezia.

Ho sostituito per un mese un tecnico di laboratorio potendo osservare da vicino le attivita di
ricerca svolte.

Competenze linguistiche

Advanced

Reading: C1  Listening: C1 Speaking: C1  Writing: B2
Cambridge Certification in Advanced English conseguita nel 2016.



Hardware & Software

Sistemi operativi

Pacchetti software

Linguaggi

Formazione teorica

Capacita e competenze sociali ed organizzative

Come responsabile marketing tecnico ho dovuto gestire diversi progetti in contemporanea
e cio mi ha permesso di affinare capacita organizzative e decisionali insieme allo sviluppo
di una buona esperienza nella gestione dei progetti in generale.

Come docente ho sviluppato per diversi anni esperienza nella gestione di gruppi di
studenti ed ho affinato capacita relazionali con colleghi e genitori di allievi.

Avendo svolto, nell’arco degli anni, vari lavori con mansioni diverse e molto sfaccettate,
penso di possedere un buono spirito di gruppo, capacita di adattarmi rapidamente al
contesto e una notevole velocita di apprendimento.

Capacita e competenze informatiche

Possiedo una discreta esperienza informatica sia hardware sia software: sono ad esempio
in grado di assemblare un PC partendo dai componenti e di installarvi un sistema
operativo sia Windows che Linux

Ho una padronanza ottima degli ambienti operativi Windows e Linux che utilizzo
costantemente.

Utilizzo quotidianamente il pacchetto Office del quale ho una ottima conoscenza. Cono-
sco ed utilizzo quotidianamente anche il sistema di videoscrittura ETEX. Possiedo una
buona esperienza di sistemi di grafica sia vettoriale sia raster (utilizzando principalmente
CorelDraw e Affinity Designer).

Dall’inizio del dottorato sviluppo quotidianamente codice in R. Per il lavoro relativo al
single cell RNA-seq analysis ho avuto modo di creare un intero pacchetto direttamente
utilizzabile e messo a disposizione come immagine Docker. Ho anche sviluppato codice
in Python utilizzato a se stante o come codice integrato con R. Uso quotidianamente
il software di controllo versione distribuito Git ed attualmente sto sviluppando le mie
competenze relative a Visual Studio Code. Durante il lavoro di tesi ho utilizzato vari
linguaggi di programmazione come il Perl ed anche basi di C.

All'ultimo anno di universita ho sostenuto gli esami di Fondamenti di Programmazione
ed Algoritmica, acquisendo cosi alcune conoscenze di informatica teorica. Di recente mi
sono interessata alle Deep Neural Networks ed al Reinforcement Learning che penso
possano essere uno strumento di lavoro utile, se non indispensabile, per la bioinformatica.

Pisa, 19 novembre 2020

Silvia Giulia Galfre

Autorizzo la pubblicazione del mio curriculum vitae e il trattamento dei dati personali in esso contenuti in base all’art. 13
del D. Lgs. 196/2003 e all’art. 13 GDPR 679/16
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